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EMENTA

O conteudo programético da disciplina sera desenvolvido através da demonstracdo do uso de pacotes de
programas computacionais voltados a analise de sequéncias biolégicas. As aulas contemplardo aspectos
tedricos e praticos da bioinformética, envolvendo a demonstracdo do uso dos diferentes programas e a
discussédo de artigos cientificos atuais centrados nesta area do conhecimento. Serdo apresentadas as bases
para o desenvolvimento de trabalhos cientificos nesta area do conhecimento, visando facilitar a fixagdo dos
conceitos apresentados durante as atividades da disciplina.

OBJETIVO(S) DO COMPONENTE

Apresentar aos alunos do curso de Bacharelado em Ciéncias Bioldgicas um conjunto de ferramentas
computacionais que lhes permitam analisar dados derivados de diferentes tipos de metodologias de biologia
molecular, contribuindo para a expansdo dos seus conhecimentos nas é&reas direta ou indiretamente
relacionadas & bioinformatica.

METODOLOGIA

Aulas expositivas; aulas préaticas baseadas no uso de programas computacionais; discussdo de artigos
cientificos; apresentacéo de seminarios pelos alunos

AVALIACAO

Realizacéo de duas avaliagOes tedricas e praticas contemplando o contetido da disciplina.




CONTEUDO PROGRAMATICO

Introducdo a Bioinformatica; Revisdo de conceitos elementares de biologia molecular; Estratégias de
sequenciamento: gendmica e transcriptdmica; Avaliacdo de qualidade de seqiiéncias de nucleotideos;
Programas de clusterizacdo de seqiiéncias biolégicas; Bancos de dados publicos de seqiiéncias bioldgicas;
Métodos de alinhamentos pareados de sequéncias bioldgicas; Alinhamento global; Alinhamento local; FASTA,
BLAST e algoritmo de Smith-Watterman; BLAST avancado: PSI-BLAST e PHI-BLAST; Alinhamento mdltiplo de
seqgliéncias biologicas; Ferramentas de predicdo de genes; Analise de genomas; Composi¢do de nucleotideos.
Utilizacao diferencial de cédons sindnimos; Andlise de proteinas e protedmica; Composicao de seqiiéncias de
proteinas; ldentificacao de perfis e motivos; Uso de programas computacionais em Genética de Populagfes; Uso

de programas computacionais em Filogenia.
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