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Apresentacdo dos aspectos moleculares envolvidos no processo de transmissdo de caracteristicas hereditérias
(replicacdo, transcrigdo, traducédo e regulacdo da expressdo génica) em organismos procariotos e eucariotos,
bem como mecanismos basicos de manipulacdo genética (no¢bes de engenharia genética e bioinformatica).

OBJETIVO (S) DO COMPONENTE

Capacitar o aluno nos processos moleculares da transmissdo da informacdo genética e na manipulacao dos
acidos nucléicos e suas sequéncias, com vistas para o desenvolvimento de produtos ou processos
biotecnoldgicos.

METODOLOGIA

Aulas tedricas expositivas e praticas em computador com uso de software livre.

AVALIACAO

Tradicional da UFPE [MF=MP=P1+P2 /2 > 7 ou MF = (MP + PF)/2 > 5]
P1: prova 1; P2 prova 2; PF: prova final; MP: média das provas 1 e 2; PM: prova final

CONTEUDO PROGRAMATICO

Histoérico da origem da vida (teérica)

Processo de replicagcdo do DNA (tedrica)

Processo de transcri¢do; processamento do RNA (tedrica).

Processo de Tradugdo e Codigo Genético (tedrica)

Controle da Expressdo génica em procarioto (teérica)

Regulacdo Génica em eucarioto (teérica)

Genoma de bactéria, virus e eucariotos

Introducdo a Engenharia Genética: enzimas de restricdo, vetores, clonagem génica, bibliotecas gendmicas (tedrica)
Clonagem in silico via software pPDRAW232 (préatica)

Base de dados Genbank (NCBI) — busca de sequéncias; outras bases (pratica)

Alinhamentos de sequencias — usos de Blastn, Blastp e Blastx, tBlasn, tBlastx (pratica)

Alinhamentos multiplos de sequéncias — uso do ClustalX; geragdo de dendograma; técnica de bootstrap (pratica)
Uso da ferramenta ORFINDER (pratica)

Desenho de primers para PCR (pratica)
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